



























Phylogenetic Analysis of Bacteria Isolated from Antarctic Parborlasia corrugatus












ートを100µm nylon filter（Steriflip-NY フィルターユニット，ミリポア社）で濾過したのち，人






　出現したコロニーをごく少量採取し，16S rRNA遺伝子（16S rDNA）の可変領域（V1 ～ V3）
を含む約500 bpの領域をコロニー PCRにより増幅した。PCRにはMicroSeqⓇ500 16S rDNA 
Bacterial Identification PCR Kit（Applied Biosystems社）を用い，同製品のプロトコールにし
たがって行った。得られたPCR産物はMinElute PCR Purification Kit（QIAGEN社）を用いて精
製後，塩基配列分析のための鋳型とした。塩基配列分析にはMicroSeqⓇ500 16S rDNA Bacterial 






（Applied Biosystems社）を用いた。一方，16S rDNAの全塩基配列分析には，Bacterial 16S 
rDNA PCR Kit（TaKaRa Bio社）で増幅した産物を鋳型とし，同Kitに添付されているPrimer 






































cibarius JG-220（accession no. AY639872），MA01株 はP. psychrophilus NP42（accession no. 
EU196312），そしてMA02株はP. glacincola ANT9253（accession no. AY167308）と最も系統的
に近縁であることが判明した。
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